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Coletivamente, Bacillus thuringiensis, B. Cereus (sensu stricto) e B. anthracis representam espécies de elevada importincia econdmica,
médica e de biodefesa. Embora facilmente distinguiveis de outras formadoras de enddsporos sio de dificil distingao entre si. Enquanto
estirpes de B. anthracis apresentam elevado grau de similaridade, inclusées paraesporais (proteinas Cry ou Cyt) entomopatogénicas de
B. thuringiensis consistem na Gnica caracteristica para distinguir essa de B. Cereus. Os cromossomos das trés espécies sao extremamente
similares, compartilhando mesmo ntcleo de fatores de viruléncia. Apesar de alto nivel de sintenia e identidade de proteinas, esses
microrganismos ocupam diferentes nichos ecolégicos. B. Cereus, espécie ubiqua, é patdgeno oportunista e nao-especifico de seres
humanos e insetos. B. anthracis é agente etiolégico do antraz, letal para humanos, eventualmente utilizado como arma biolégica.
B. thuringiensis é especificamente patogénico para insetos, sendo utilizado como bioinseticida hd mais de 50 anos, embora pelo
menos uma estirpe tenha sido associada a infec¢do humana. Os diferentes fen6tipos e mecanismos de regulacio da expressao génica
dessas bactérias sao atribuidos largamente a alta diversidade e complexidade plasmidial e a reguladores transcricionais pleiotrépicos
comuns. Até 20% do genoma de estirpes de B. thuringiensis pode ser constituido por elementos extracromossomais. Os genes
¢ry, codificadores de proteinas Cry, estdo localizados em plasmideos grandes, muitos conjugativos. Anteriormente, construimos
um organismo para rastreamento de estirpes ativas de B. thuringiensis no ambiente por eletrotransferéncia de um vetor contendo
seqliéncia funcional de um gene de proteina de fluorescéncia verde (¢fp) para a estirpe brasileira selvagem S76 de B. thuringiensis, que
contém onze plasmideos, dois dos quais portadores de genes cry. O recombinante S7T6GFP+ resultante expressa constitutivamente
a Gfp e, durante a esporulagio, os genes c7y residentes. Na auséncia do fator de selecio, portar um plasmideo é deletério para uma
bactéria, podendo levar, entre outros eventos, a selecio especifica de genes codificados pelo plasmideo. Portanto, é conveniente
testar interagoes entre plasmideos residentes e vetores recombinantes transferidos para uma hospedeira e as possiveis interagoes entre
esses elementos e o cromossomo da hospedeira. Neste trabalho foi analisada a estabilidade genética da estirpe Gfp+80g, obtida
pelo crescimento da estirpe S7T6GFP+ por cerca de 80 geragdes e na auséncia da marca de sele¢io do plasmideo recombinante.
Células verdes brilhantes foram detectadas por microscopia de fluorescéncia em ambas S76GFP+ e Gfp+80g desde a fase inicial
de crescimento até o fim da esporulagdo. Andlises do perfis protéico e plasmidial indicaram, respectivamente, a manutencio da
expressao das proteinas Cry e do elenco de plasmideos residentes. Além do potencial dessas estirpes como organismos marcadores
em estudos de interagao bactéria-planta, a eficiéncia de producao e estabilidade de Gfp fazem desses sistemas de expressao modelos
experimentais apropriados para estudar relagbes em mudangas adaptativas entre hospedeira-plasmideo(s) e plasmideo-plasmideo,

em uma populacio de células estressada pela producio de uma proteina recombinante.
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